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INTRODUCAO
A diversidade genética da mandioca € consequéncsaldcado natural, durante

a evolucao da espécie, na sua domesticacdo. Rtaté chantida em bancos de germoplasma
situados no Brasil e no exterior.

Os gendtipos depositados nos bancos podem sersudadorma direta, como
variedades comerciais ou utilizados em programaselleoramento para que novas cultivares
possam ser desenvolvidas. Entretanto, a manutelac&ariabilidade genotipica seria pouco
atil se os acessos que a compdem nao fossem demidatk caracterizados e avaliados
(Fukudaet al., 2005).

A caracterizacdo dos acessos possibilita a idemti#io das potencialidades e
aptiddes de cada um, permitindo que os melhonxiasam selecionar aqueles que atendam
as necessidades dos programas de melhoramentoltdea @i partir do conhecimento da
diversidade entre os genotipos (Aradjal., 2002).

O estudo e a analise da diversidade genética deste a identificacdo de
genitores que, quando cruzados, aumentem a prifzals| em suas geracdes segregantes, o
aparecimento de transgressivos e a obtencdo dddsitmom maior efeito heterético (Creiz
al., 1994).

O objetivo deste trabalho foi avaliar a divergérgagaética entre 100 clones de
mandioca, entre variedades melhoradas e locais,nmo de caracteres agrondémicos,
buscando a identificacdo dos mais dissimilares,a pgue se possam auxiliar no

estabelecimento de programas de melhoramento digemtcruzamentos dirigidos.

MATERIAL E METODOS
O trabalho foi conduzido na area experimentalUddversidade Federal de

Lavras, em Lavras, Minas Gerais, em Latossolo Virongistroférrico. Foram utilizados 100
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clones de mandioca, dos quais 84 eram clones n@vogenientes de campos de
policruzamentos realizados na Universidade Federahvras.

O preparo, a selecéo e o plantio das manivamfegalizados segundo Otsubo
& Lorenzi (2004). As manivas com 15 a 20 cm de comento e diametro de 2,5 cm,
aproximadamente, com 5 a 7 gemas, foram plantadasiko a 10 cm de profundidade, em
setembro de 2005. A colheita foi realizada em agdst2006.

O experimento foi delineado em latice 10 x 10, cduas repeticdes. As
parcelas experimentais foram constituidas de Hhluo 4 plantas espacadas de 1,0 x 0,6 m,
com érea util de 2,4 mPara a realizacdo das andlises, foram utilizadmos de nove
variaveis quantitativas. Cinco dessas variaveigal@agionadas a parte aérea: a) comprimento
do I6bulo foliar — média de dez comprimentos tonsaaleatoriamente na parcela a partir do
ponto de insercdo do l6bulo central, em cm; b)uergdo I6bulo foliar — média de dez
larguras de l6bulos centrais (parte mais largajatioa ao acaso na parcela, em cm; c¢) altura
da planta — média das alturas das plantas da paerelm; d) altura da primeira ramificagcéo —
média das alturas da base a primeira ramificac@ldatas da parcela, em cm; e e) peso total
da parte aérea - peso da parte aérea mais o pespaaas plantas da parcela em kg. Quatro
variaveis sdo relacionadas a producdo de raizesoraprimento de raizes — comprimento
médio das raizes de reserva da parcela, obtidconwemto da colheita, em cm, b) didmetro de
raiz - média dos diametros de todas as raizesrdalpatomadas na parte central das mesmas,
em cm; ¢) namero de raizes por planta - nimero anéditodas as raizes da parcela no
momento da colheita; d) peso de raizes por plami&dia do peso do nimero total de raizes
da parcela em relacdo ao nimero de plantas, em kg.

Foram estimadas a dissimilaridade com base nandiatgeneralizada de
Mahalanobis (B;) entre os clones. Posteriormente, estes foramidesinem grupos,
utilizando-se a técnica de otimizacdo de Tocheradises estatisticas foram realizadas com

auxilio do programa computacional GENES (Cruz, 20@drsdo 2004.

RESULTADOS E DISCUSSAO
Em virtude do elevado numero de clones avaliadms, medidas de
dissimilaridade entre os pares de gendtipos estsdadb sdo apresentadas.
As medidas de dissimilaridade genética, estimadasrtir da distancia de
Mahalanobis, mostram que os clones 62 e 87 foramtmais dissimilares entre si, com
distancia de elevada magnitude (157,68). Entre amres distancias encontradas, 90%

envolvem os clones 87, 88, 62 e 54; o clone 6Zegsteesente em 36 dos 99 pares de maiores



distancias obtidas. Esses resultados sugerem =@ 0os melhores clones para utilizacao
como parentais em cruzamentos bi ou multiparentais.

Entretanto, ressalta-se o fato de que a utilizagagenotipos mais divergentes
como parentais ndo implica, necessariamente, rencéx de heterose. Isso porque, estes
podem ser divergentes, mas nao complementareantiorse mais interessante a combinacéo
entre genaotipos que tenham um certo grau de dimel@émas apresentem desempenhos
superiores para as caracteristicas, as quais sg@die@r nas futuras cultivares. Sowgtaal.
(2005) destacam que, além da divergéncia gen@aca,a escolha dos genitores destinados a
programas de hibridagcdo e posterior selecdo devithdis superiores nas geracdes
segregantes, o desempermmeose dos genitores, bem como a complementaridade alétitre
eles, deve ser considerada.

Os clones 27 e 53 apresentaram a menor distante @ pares estudados,
1,38.

O agrupamento dos clones pelo método de Tochere(@d) possibilitou a
formacéo de 13 grupos de dissimilaridade, evidewciaa presenca de diversidade entre os

genotipos avaliados.

TABELA 1 Agrupamento, pelo método de Tocher, de 100 clomemandiocavianihot esculenta
Crantz, com base na dissimilaridade estimada #& partdistancia generalizada de Mahalanobis, em
relacdo a nove caracteres morfo-agrononiftos

Grupo Tratamento/Genotipo Maior distancia
intergrupo
I 24 53 85 49 13 66 33 34 9 55 3% 72 78 68 2 64,3475 (11)

82 22 11 60 6 17 83 86 4B 26 41 20 30 37 =
43 92 16 12 19 14 42 84 51 3 99 27 58 75 3
79 90 18 23 63 56 57 95 91 5 48 70 89 97 9
52 98 39 65 73 47 50 40 69

[ 7 45 8 67 96 80 1 84,7139 (8)
I 38 81 44 54 129,0149(8)
\Y 15 100 36 10 4 46 100,5291(13)
Vv 71 77 107,1201(13)
VI 93 81,5689(10)

VI 2 95,1149(11)

VIl 62 157,6897(13)

IX 74 98,2435(11)

X 64 67,1112(11)

XI 88 97,879(12)

XII 25

XIIl 87

@ Comprimento do I6bulo central, largura do Iébulmteal, altura da planta, altura da primeira
ramificacao, peso total da parte aérea, compriméatmiz, didmetro de raiz, nUmero de raiz e peso
de raiz por planta.



Com a realizacao de cruzamentos entre grupos gaseapem maior distancia,
0 que se espera € maior probabilidade de obtengddndividuos superiores, com
manifestacdo da heterose. Dos 13 grupos formadisenm-se a formacédo de oito grupos
contendo apenas um clone, sugerindo serem estamacs dissimilares entre aqueles
estudados. Os clones 87 e 88, que compdem, respretite, os grupos Xlll e Xl, sao
potenciais genitores quando o interesse for o amem#p entre grupos mais divergentes. O
grupo Xl, por exemplo, apresentou maior distaneiarigrupo com quatro outros grupos e o
grupo Xl com trés grupos. Contudo, mesmo que nsejaalizados cruzamentos entre
gendtipos pertencentes a grupos distintos, naatrentia da obtencdo de heterose, apesar de
serem estes 0s cruzamentos com maior probabilidadpie isso ocorra. Cruzamentos entre
clones do mesmo grupo, por exemplo, podem sernwmE eficientes, isto porque os
individuos componentes de um mesmo grupo podem ssenelhantes, mas nao

necessariamente préximos, do ponto de vista genétic

CONCLUSAO
As caracteristicas quantitativas avaliadas pelagersbs métodos de
agrupamento foram capazes de formar grupamentosloioss fornecendo indicacdes para

futuros cruzamentos.
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