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PALAVRAS CHAVE: Descritores morfoldgicos, acessos tradicionaigrd@ncia genética.
INTRODUGAO

A variagdo genética presete na cultura da mand{danhiot esculenta,
Crantz.) é resultado da selecdo natural e cultuante a evolucdo da espécie, na pré e pos-
domesticacdo. Nos diversos ambientes, a selecéttoresiuma ampla diversidade genética
de clones com adaptacdo especifica a condi¢fes.ld@@aresultado disso foi a criagdo e
manutencdo de milhares de variedades locais, sebetas, adaptadas a condigBes especificas
de clima, solos, pragas e doencas, além de apaesentaracteristicas desejaveis para uso
local, e quando estes novos materiais apresenteantedsticas superiores, sdo selecionados
para o plantio no ano seguinte, recebendo em geraés denominacdes dependendo da
regidao (Fukuda 1996, Valle, 2005). De acordo Aradjoal. (1999), a poligamia e a
propagacao assexual associados a selecao sdgsas pancipais dessa diversificacao.

A grande variabilidade genética existente em manadiocaliza-se principalmente nas
rogcas de agricultores tradicionais. Esta agricalyresenta caracteristicas favoraveis para a
conservacaon situ e estudos de diversidade genética. As variedadésadas, chamadas
etnovariedades, representam uma forma de recunsétice que deve ser preservado e
conservado, podendo ser utilizado como fonte debiidade genética em programas de
melhoramento (Barelli et al., 2005).

Com relagéo & espédidanhiot esculenta, no Estado de Mato Grosso poucos trabalhos
sobre o melhoramento genético desta cultura tem f@dos. Assim, este trabalho visa
inicialmente avaliar acessos de mandioca presentescolecdo de germoplasma da
Universidade do Estado de Mato Grosso (UNEMAT),liamdo a divergéncia genética

presentes nestes materiais.

MATERIAL E METODOS
Foram avaliados 20 acessos tradicionais: (1) UNEMAT,; (2) UNEMAT/002; (3)
UNEMAT/003; (4) UNEMAT/004; (5) Liberata; (6) UNEMAOO05; (7) UNEMAT/006; (8)
UNEMAT/007; (9) Liberata; (10) Liberata; (11) Améage (12) Cacau; (13) 3 Meses; (14)



Vassourinha, (15) Liberata; (16) Liberata; (17)drdta; (18) Liberata; (19) Paraguaiona; e
(20) Liberata, presentes na colecdo da UNEMAT, gipio de Caceres-MT. Utilizando-se
27 descritores morfologicos, em pleno desenvolvimeregetativo, padronizada segundo
Fukuda e Guevara (1998): 1) Cor da Folha ApicaP@)escéncia do broto apical; 3) Forma
do I6bulo central; 4) Cor do peciolo; 5) Cor dotexrdo caule; 6) Cor da externa do caule; 7)
Forma da filotaxia; 8) Presenca de pedunculo nagsa9) Cor externa da raiz; 10) Cor do
cortex da raiz; 11) Cor da polpa da raiz; 12) Texua epiderme da raiz; 13) Floracdo; 14)
Cor da folha desenvolvida; 15) Namero de I6bul@y;Qor da epiderme do caule; 17) Habito
de crescimento de caule; 18) Nivel de ramificad®);Cor dos ramos terminais nas plantas
adultas; 20) Constricbes da raiz; 21) Cor da ne;vRR) Posi¢cdo do peciolo; 23) Forma da
proeminéncia das cicatrizes foliares; 24) Habitoralaificacdo; 25) Forma sinuosidade do
I6bulo foliar; 26) Forma da raiz; e 27) Forma danpé.

Empregou-se a metodologia de varidveis multicateg®r(Cruz e Carneiro, 2003),
para avaliar a dissimilaridade entre os acessd&dua e 0 Método de Agrupamento Médio
Entre Grupos — UPGMA, utilizando-se do recurso catagional Genes (Cruz, 2004).

RESULTADOS E DISCUSSAO

Os resultados obtidos com a analise de variavebicategoricas dos acessos de
mandioca do municipio de Céaceres evidenciam aémnigt de variabilidade genética, uma
vez que dentre os 27 caracteres avaliados somardeopcaractere hbito de crescimento do
caule ndo foi detectada variabilidade, ja que em todosaessos avaliados ndo possuem
habito de crescimento do caule em zigue-zague.

As medidas de dissimilaridade genética, possihiliéstimar que os acessos mais
diferenciados foram: Amarela (10) e Liberata (2ONEMAT/004 (4) e LIBERATA (10); e
LIBERATA (10) e Amarela (11), por apresentarem oxmm valor de ¢, de 0,7037 %,
0,7407 %, e 0,7407 % respectivamente.

As menores magnitudes de distancia, foram entr@cessos: Cacau (12) e 3 Meses
(13), com ¢ (0,0000 %), e pelas combinacfes Liberata (15)berata (16) (0,0740 %),
Liberata (5) e Amarela (0,2222 %). Estes niveissdeilaridade sdo um indicativo da
presenca de acessos idénticos com nomes popuiErentes (Barelli et al., 2005).

A Figura 1 apresenta o dendograma dos acessodMgeébolo UPGMA, utilizando-se
como medida de dissimilaridade a distancia basead®/ariaveis Multicategoricas, onde a
divergéncia dentro de cada grupo € restrita. Bsédise de distancia genética propiciou o

agrupamento de acessos com menores distanciagcgsredh quatro grupos principais.



O primeiro Grupo, subdividiu-se em trés Sub-Grup8sb-Grupo la contendo os
acessos 12, 13, 15 e 16; Sub-Grupo Ib os acesse 8; Sub-Grupo Ic, os acessos 4 e 11. O
segundo Grupo é subdividido em trés Sub-Grupos:@&ubpo lla, contendo os acessos 3 e
19; Sub-Grupo lIb, com os gendtipos 14 e 17; e lo-Grupo lic, com os acessos 7 e 1. O
Grupo 1l foi constituido pelos acessos 9, 10 e€0;ultimo formado, Grupo IV conteve os
acessos 1 e 18.

O Grupo |, formado por 9 dos 20 acessos, tem uatilamento genético muito
proximo entre alguns materiais. 0 Sub-Grupo laiteos acessos12 (Cacau) e 13 (3 Meses)
teoricamente idénticos i{d= 0,0000 %), e os acessos 15 (Liberata) e 16 raiap Com
dissimilaridade muito pequena;:(d 0,0740 %).

CONCLUSOES
O emprego de variaveis multicategoricas possihilitestabelecer graus de

dissimilaridade entre os diferentes acessos. Al@oessos tiveram grau de dissimilaridade
zero ou muito baixo indicando ser possivel a em@#e de duplicatas de acessos que
apresentam nomes populares distintos, e a distiagpfie acessos que apresentam poucas
caracteristicas divergentes, sendo o emprego dest@onto de partida importante e que pode
auxiliar o melhorista no trabalho de amostragemgdadtipos a serem avaliados para
caracteres de interesse agronémicos.

Para os caracteres morfologicos avaliados os a&cgésd0 e 20, foram os mais

dissimilares, ponto importante a considerar-sewgards cruzamentos.
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Figura 1. Dendograma representativo da divergéncia genetica entre 0s 20 genotipos de mandioca
(Manifiof escuierfs, CRANTZ), obtido pelo Metodo de Agrupamento de Ligagio mMédia Entre Grupo
(UPGMWA), utilizando o, como medida de dissimilaridade.
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